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RESUMEN 

Los equinodermos han sido objeto de variados estudios comparativos desde el punto 

de vista evolutivo. Esto se debe a que son invertebrados del grupo deuterostomados.

El erizo de mar  ha desarrollado distintas estrategias en el marco de su sistema inmune 

innato. Una de ella es la detección de moléculas extrañas que puedan ingresar al organismo 

mediante la utilización de receptores de reconocimiento de patrón (RRP). Estos detectan 

diferentes patrones moleculares asociados a patógenos (PAMPs). 

El propósito de este estudio fue caracterizar la expresión de genes que codifican para 

proteínas que actúan como RRP, particularmente en la respuesta inmune del erizo antártico, 

Sterechinus neumayeri. Para lograrlo se diseñaron 7 juegos de partidores específicos, 5 

correspondientes a receptores de tipo Toll y 2 a LBP/BPI. Posteriormente, se cuantificó la 

expresión del mejor juego de partidores para cada gen en una cinética comparativa entre 

organismos control, y estimulados con lipopolisacáridos. 

Si bien se observó claramente la expresión de los genes en estudio ante la estimulación con 

LPS, los resultados no muestran una inducción efectiva.

La expresión del gen LBP/BPI mostró tendencia a una disminución significativa. Mientras 

que en el caso del gen correspondiente a Toll, esto sólo ocurrió al comienzo del periodo 

experimental.  

Destaca el hecho de haber obtenido por primera vez una secuencia parcial de ADNc del gen 

LBP/BPI para el erizo antártico S. neumayeri. Su posterior análisis filogenético indicó 

homologías con secuencias descritas del gen en otros organismos, tanto vertebrados como 

invertebrados.
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